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Doplnéni hodnoceni, pfipominky, dotazy:
Obsahem préce bylo splnéni cild uvedenych v zadani bakalai'ské prace.

V prvni &asti prace autorka popisuje funkci MICA a MICB genti a jejich roli pfi transplantaci krvetvornych
bun&k, metody Sanger a NGS. Zdroje referenénich sekvenci pro MICA a MICB stejné jako obecné zdroje
sekvenaénich dat jsou zde zminény nicméné popsany az ve druhé ¢asti i kdyz by tyto informace patfili
spiSe sem. Tato &ast obsahuje potiebné informace nicméné text obsahuje znatné mnoZstvi pieklepi a
formulace jsou ob&as matouci. S tim pravdépodobné souvisi konstatovéni, Ze ,,Pfirozend imunita (nazyvana
také jako vrozena) je tvofena latkovou imunitou, ktera pracuje s protilatkami*, coZ je pon€kud zavadéjici
tvrzeni protozZe protilatky jsou doménou adaptivni imunity. Nicméné tuto formulaci Ize nalézt i na ceské
verzi Wikipedie k tématu imunita. Dale naptiklad konstatovéni, Ze ,,KaZdy kodon koduje néjakou
aminokyselinu* na strané& 15 je ihned vyvraceno odkazovanou tabulkou, kde jsou i STOP kodony. Celkové
tato Cést a i zbytek prace pUsobi, Ze autorka si po sob€ praci nepiecetla a ani nepouzila automatické

kontroly.

V druhé &asti popisuje formaty a metody tykajici se identifikace genii a alel ze sekvenacnich dat, stejné
jako navrhu lokalniho feSeni jejich identifikace a jeho implementace. K této ¢asti mam nékolik pfipominek.
U formétu VCF je uvedeno, Ze ,,Format je schopny také obsahovat informace o genotypu na vzorcich pro
kazdou pozici“. Tato formulace pochazi ze specifikace formatu VCF, ale neni piitomna na specifikovaném
odkazu (ktery se, ale jinak strukturou VCF zabyva). U popisu néstroje BLAST je jako citace pouZity
seminaf na Youtube, coZ zrovna v tomto piipad& nepovazuji za vhodny zdroj. Déle jsou u néstroje zminény
substitu¢ni tabulky BLOSUMa PAM, nicméné by mély byt zminény i jejich riizné verze. Dale jsou v textu
uvedeny velikosti exontl zji§téné pomoci programu, ale chybi jejich srovnéni s velikostmi exonli
uvadénymi v databazich. Pii generovani FASTA souboru s referenénimi exony by bylo vhodné za jméno
alely také doplnit i &islo exonu a nespoléhat jen na spravné pofadi. V programu je pak pouze chyba v
piednastavené cesté pro MICA homozygoty (je tak jak by odpovidala vSem ostatnim ptipadim, ale zde je
struktura trochu jiné jak je uvedeno v asti A.3). Se spusténim programu nebyly Zadné problémy a
fungoval podle predpokladii i na Linuxu.

Pokud jde celkové o navrzené feSeni a jeho implementaci, tak pouZiti Biopythonu je spravné stejné jako
pouZita metoda pro stanoveni nejpravdépodobnéjsiho alignmentu.




Dotazy:

U formatu FASTA uvadite, Ze pied sekvencemi mohou byt ndzvy sekvenci nebo komentafe. Jak jsou tyto
komentare ve FASTA souboru oznadeny, aby je bylo mozné poznat od sekvenci?

Uvadite, Ze BLAST pouziva sustitu¢ni matici BLOSUM. Kterou jeji variantu pouzivé defaultné?
Jake jsou velikosti exonli MICA a MICB podle databazi?

Pro¢ jste nepouZila pro analyzu lokalni BLAST+?

Splnéni bodl zadani uplné []casteens |[] nesplnéno
Doporuceni préce k obhajobé X ano [:I ne
Celkové hodnoceni prace []vyborné |[]velmi dobfe dobie |[_] nevyhovél
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